
レポート課題

左の図は，L-2-ハロ酸デハロ
ゲナーゼという酵素のトポロ
ジー図である．

このタンパク質の活性部位は
どこにあると考えられるか．

理由も書け．
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3．ロイシン・リッチ・モチーフ
(LRR)

2

ブタリボヌクレアーゼ阻害物質

PDB ID: 2BNH

ロイシン・リッチ・リピート(LRR)

蹄鉄型構造
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共通アミノ酸配列の反復

Fig. 4-10
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B型

特徴
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Fig. 4-12

ロイシン
と構造

反復するLeuが疎
水性コアを形成
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Marino M et al. PNAS 2000;97:8784-8788

Listeria monocytogenesのInlBの例
真正細菌
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いろいろなα/β構造と
活性部位の具体例

(Fig. 4-14でも見たが…)

チロシル-tRNA合成酵素
カルボキシペプチダーゼ
アラビノース結合タンパク質
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チロシル-tRNA合成酵素
α/β+ α の例
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http://www.accessexcellence.org/RC/VL/GG/protein_synthesis.php

タンパク質合成

｝アミノアシル tRNA合成酵素
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チロシル-tRNA合成酵素

Fig. 4-15
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チロシル-tRNA合成酵素の活性部位

Fig. 4-16

活性部位
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チロシル-tRNA合成酵素の活性部位

Fig. 4-16

Fig. 4-17
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チロシル-tRNA合成酵素

PDB ID: 3ts1

チロシルアデニル酸
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チロシル-tRNA合成酵素

PDB ID: 3ts1
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Fig. 4-18

チロシル-tRNA合成酵素の活性部位
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カルボキシペプチダーゼ
混合βシートの例
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カルボキシペプチダーゼ

Fig. 4-19

C末端側から1残基ずつ切断する酵素

混合βシート
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カルボキシペプチダーゼ

Fig. 4-19

平行βシート部分

Zn2+が必須
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カルボキシペプチダーゼ

PDB ID: 8cpa

阻害剤との複合体
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カルボキシペプチダーゼ

PDB ID: 8cpa

阻害剤との複合体
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カルボキシペプチダーゼの活性部位

Fig. 4-20

ループ領域
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カルボキシペプチダーゼの活性部位

ストランド3

ストランド5

阻害剤

Zn2+
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アラビノース結合タンパク質

2つのα/βドメイン
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アラビノース結合
タンパク質

Fig. 4-21
PDB ID: 1abe
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アラビノース結合タンパク質

Fig. 4-21
PDB ID: 1abe
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アラビノース結合タンパク質

Fig. 4-21
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結合部の実際
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結合部の実際
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アラビノース結合位置

アラビノース
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アラビノース結合位置

Fig. 4-22Fig. 4-21
ストランド1の後のループ

ストランド3の後のループ

ストランド4の
後のループ

ストランド4の
後のループ

ストランド1の
後のループ
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α/β構造
1．α/βバレル 

(TIMバレル)

2．ねじれたオープン・シート
(ロスマンフォールド)

3．ロイシン・リッチ・モチーフ
(LRR)
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おまけ…

一次構造から三次元構造を予測するのは大変

「ゲーム」にして，みんなにやらせちゃおう!

Nature 2010, 466, 756
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http://fold.it/
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